Bioinformatika 2023: Bioinformatika a mesterséges intelligencia koraban

1. szekcio: Bioinformatikai algoritmusok
Szervezd: Dr. Dosztanyi Zsuzsanna PhD (ELTE)

Az elmult évek soran elért matematikai attorés a mesterséges intelligencia egészén beliil a
bioinformatikai algoritmusok teriiletén is 6riasi fordulatot eredményezett. A tobb millidrd bazist
tartalmazo szekvenaldsi adatbazisok, a tobb millio mikroszkopos felvételek, vagy az egyre
gyarapodo6 proteomikati adatok igen jo inputként hasznalhatok a ChatGPT altal hasznalt nagy
nyelvi modell analdgjara tanitott fehérje- nyelvi modellekhez, amelyeket aztin a
legkiilonbozobb becsld algoritmusokban alkalmaztak mar, a fehérjék szerkezetbecslésétol
kezdve a mikroszkopos képek, vagy elektron stirtiségi térképek automatikus feldolgozasan at
az Oregedés kutatds alapkérdéseinek tisztdzasara. Ebben a szekcioban ilyen algoritmusokat
hasznalo bioinformatikai kutatasok eredményeit kivanjuk bemutatni.

2. szekceié: Szerkezeti bioinformatika
Szervezd: Prof. dr. Gaspari Zoltan PhD (PPKE)

A makromolekulak szerkezetének kutatasa bonyolult, specidlis tudéast igényld feladat. A
fehérjék, a DNS és az RNS szerkezetei kiilon megkozelitésekkel vizsgalhatok, és adatbazisaik
is specializalt tudast igényelnek. A motivumok, fold-tipusok analizaldsa mellett fontos teriilet
a gyogyszerkotohelyek és nemstrukturalt szakaszok elérejelzése €s a dinamikus sokasagok
elemzése is. A mesterséges intelligencia modszerei nagy igéretet jelentenek mind a
szamitasigények csokkentése, mind az eldrejelzések pontossaga szempontjabol — a szekcid ezen
témak hazai kutatdsaba fog betekintést nyujtani.

3. szekcio: Rendszerbiologia
Szervezd: Prof. dr. Csikasz-Nagy Attila, az MTA doktora (PPKE)

Sejtek viselkedését leird6 modellek fejlesztésénél és azok paraméterezésénél is egyre
elterjedtebben hasznalnak mesterséges intelligencian alapulé megolddsokat. Ehhez nagyskalaju

képi és omikai adatok feldolgozasa sziikséges. A szekcid a téma legtjabb eredményeit mutatja
be.

4. szekcid: Orvosi bioinformatika szekcio
Szervez6: Prof. dr. Gydrffy Balazs, az MTA doktora (SE)

A napjainkban fut6 orvosbioldgiai kutatasok kétharmada alkalmaz valamilyen bioinformatikai
eszkozt. Mik ezek? A szekcidban a bioinformatika négy f0 teriiletérdl (altalanos bioinformatika,
omika, integrativ tudomany, mesterséges intelligencia) lesznek olyan eldaddsok, amelyek
direkt egészségligyi alkalmazast vagy ezekhez kapcsolédd adatbazisok bemutatisat
tartalmazzak.



